Al Journal Club

La deficiencia de recombinacién homéloga (HRD) en tumores se asocia a una
mayor sensibilidad a QT basada en platino y a iPARPs

DeepHRD es un modelo de Deep learning que analiza imdgenes
histolégicas estdndar para identificar signos de HRD, suponiendo un ahorro
frente a las pruebas genémicas en términos de costes, ya que elimina la
necesidad de tecnologias avanzadas como la secuenciacién genética, y
1 en tiempo, al proporcionar resultados prdcticamente inmediatos que

permiten tomar decisiones clinicas mds rdpidas y eficaces

¢Qué resultados obtuvieron?

Precision del modelo DeepHRD:
AUC=0,81 para predecir HRD en tumores

I de mama; AUC=0,76 en cohortes de
validacion externa - robustez

Consistencia en diferentes
/. muestras: el modelo funcion6é
.II incluso con variaciones de
escdaneres y diferentes métodos
histolégicos

Prediccion de respuesta a QT basada

en platino: las pacientes con CMM
./il identificadas con elevado HDR por
DeepHRD tuvieron una SLP 3,7 veces
superior a las HRP

éQué implicacion terapética tiene DeepHRD?

« DeepHRD demostrd ser una herramienta eficaz y robusta
para predecir HRD a partir de cortes histolégicos con H&E

» Aplicabilidad a gran escala

+ Identificacién de pacientes sensibles a QT basada en platino
para mayor beneficio terapético

» |IA mejora acceso a terapias dirigidas sin depender
exclusivamente de pruebas genémicas complejas

AUC: area bajo la curva; CMM: cancer de mama metastasico; HRD: recombinaciéon homologa deficiente; HRP: recombinacion homologa no
deficiente; H&E: tincién hematoxilina-eosina; iPARPs: inhibodores de poli ADP-ribose polimerasa; QT: quimioterapia; SLP: supervivencia libre
de progresion.
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